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La scoperta di un team formato da lit, Molinette di Torino e Gaslini
Nella seconda fase si passera a esaminare il Dna di alcuni pazienti

«Jge isviluppatico trolamalaria
proteggo odalli fezio e da Covid»

ILCASO

e zone che in passato
hanno sofferto di pit
lamalaria (oggidebel-
lata nel nostro paese
ma ancora pericolosa in gran
parte di Africa e Asia) hanno
fatto segnare un’incidenza
minore dell’epidemia da Co-

vid 19. Partendo da questain-
tuizione, corroborata dai da-
ti, un team di ricerca tutto ita-
liano ha evidenziato come le
varianti genetiche in grado di
proteggere dalla malaria po-
trebbero fornire protezione
anche per linfezione da
Sars-CoV-2.

A sostenerlo ¢ il team di
Computational and Chemi-

stryBiology dell'Istituto Italia-
nodiTecnologia (IIT) el'ospe-
dale Molinette della Citta del-
la Salute di Torino con I'Istitu-
to Giannina Gaslini di Geno-
va ed il Policlinico di Paler-
mo, che harecentemente pub-
blicato uno studio in proposi-
to sulla rivista internazionale
Frontiers In Medicine. Il lavo-
ro ipotizza una correlazione

lIricercatore Paolo Uva

inversa di alcune varianti in
geni associati all'insorgenza
della malaria con la diffusio-
ne del Covid-19, suggerendo
chetalivariantialivello gene-
tico possano conferire una
protezione dall’'infezione del
coronavirus. «Per dimostrare
questa ipotesi — illustra An-
drea Cavalli, di IIT, coordina-
toredelteamdiricerca- cisia-

mo avvalsi dei dati gia dispo-
nibili dalla comunita scientifi-
ca, siainrelazione alle varian-
ti genetiche di protezione alla
malaria (ne abbiamo selezio-
nate una cinquantina), siare-
lative alle caratteristiche del
genoma di un migliaio diindi-
vidui sani di una cinquantina
didiverse popolazioni».
«Siamo partiti dall’osserva-
zione della frequenza dei de-
cessi per malaria ad inizio se-
colo in Italia e abbiamo con-
frontato i dati con il Covid -
spiega Paolo Uva, uno dei ri-
cercatori dell'unita di Bioin-
formatica clinica del Gaslini
che ha realizzato lo studio -
Partendo da questi dati e
dall’esperienza nello studio
delle malattie genetiche, sia-
mo quindi andati alla ricerca
delle varianti pit frequenti

nelle popolazioni meno colpi-
te dal Covid 19 e che fossero
in grado di avere un impatto
sul comportamento dei geni.
Adesso il prossimo step e fare
una ricerca diretta sul Dna di
pazienti che hanno avuto il
Covid in forma pilt 0 meno
grave per vedere se esiste una
correlazione con queste muta-
Zioni».

«lVideadiapprofondireil le-
game tra Covid e malaria —
spiega uno degli autori dello
studio, Antonio Amoroso, ge-
netista dell’ospedale Molinet-
te e dell’'Universita di Torino
— & venuta osservando la fre-
quenza nelle regioni italiane,
con ampie oscillazioni tra re-
gioni del nord e quelle meri-
dionali. Dove invece la mala-
ria erastata pitiletale». —
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